


常见问题解析

1. 分析失败或结果异常

①软阈值无法满足R²>0.8，原因是样本异质性高（如批次效应或离群样

本），可检查样本聚类树，剔除离群样本，或改用经验Power值；②模块数

量过多/过少，需调整参数：增大minModuleSize减少模块数或降低deepSplit

增加模块大小。

2. 模块-性状关联不显著

①性状数据未数值化（如分类变量未转换），需重新检查性状矩阵格式；

②样本量不足或性状变异度低，可增加样本量或选择变异更大的性状。
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